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1. Tillstandsprovningar och atgarder i manmijoer sjdar och

vattendrag bygger pa rationella beslut baserade pa tillganglig
iInformation.

2. Forsta fraganVilka arteréar narvarand@ en utmaning for
Inventering av organismer under vattenytan.

3. Informationen om arters narvaro inte komplett och ofta
insamlad over lang tid



VARFOR?

Barriarer for arter uppstroms och nedstroms
Konnektivitet

Daantropogenabarriarer dppnas hur utreda risken for att slappa
In sjukdomar ocvasiva arter | systeme?

Infrastrukturplanerc data pa arters narvaro viktig speciellt gallande
notade, blyga och invasiyaedan innan infrastruktur inleds.

Hur paverkar etiarmare klimatartkompositionen i ett ekosystem?
Atgarder, hur ser artkompositionen ut fore och efter en atgard?

Datainsamling av arter pa stor skala for att forsta vara vattensystem
battre. '




Svart att mata biodiversitet

Traditionella metoder kraver mycket tid
under mikroskop och arter upptacks
inte

pa det man ser

Data ar dyrt och tidskravande att -
8 @

kraver stora expertteam | falt,
vaderberoende

Traditionella metoder identifiering @

Ofullstandig information

MATTLIG OTILLFREDSTALLANDE DALIG
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http://www.electrofishing-machine.com/introduct/nav_32_57.aspx

VAD &r miljiDNA??
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eDNA for att Gvervinna inventeringsutmaning - paradigmshift

eDNA ger data som tidigare var omgjligt att
erhalla. Mycket data Over stora geografiska
omraden
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Forbereda Samlain  Filtrera Extrahera qPCR Narvaro/

N

Fragestdllning vatten DNA ddPCR Franvaro
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Beslut
Atgirder
Uppfoljning

Forbereda Samlain Filtrera Extrahera PCR NGS Bioinformatik  Art och
Fragestallning vatten DNA Sekvensering habitatanalys
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Samla in vatten Filtrera PCR metabarkodning NGS Bioinformatik Art och
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Info fran en enda
sekvensering

Motsvarar upp till 3 000 ton
papper Taberlet2013)

micaela.hellstrom@aquabiota.se
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':-*_, NCBl Resources ¥ How To ()

%NCBI All Databases ~

National Center for
Biotechnology Information

NCBI Home Welcome to NCBI
Resource List (A-Z)

The National Center for Biotechnology Information advances science and health by providing access to
All Resources hiomedical and genomic information.

_ Chemicals & Bioassays ~ About the NCBI | Mission | Organizafion | NCBI News & Blog

Data & Software

e Submit Download Learn

_Domains & Structures Deposit data or manuscripts Transfer NCBI data to your Find help documents, attend a
Genes & Expression into NCBI databases computer class or watch a tutorial
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AT D
T
SequenCEAnalySB Devel op An alyze Research

Taxonom
e OXONOTY . Use NCBI APIs and code Identify an NCBI tool for your Explore NCBI research and

IR IDIETT S libraries to build applications data analysis task collaborative projects

540 000 kanda arter med
2,9 miljarder sekvenser och
19,6 triljoner baspar enligt NCBIshemsida.(Sayers m.fl. 2023).
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Di MuriCetal. (2020) Read counts from environmental DNA (eDNA) metabarcoding reflect fish abundance and biomass in drained ponds. dietaat ddetagenomics 4: e56959
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NATURVARDSVERKET SVENSK STANDARD
FORSKNING
SS-EN 17805:2023

MILJO

Vattenundersdkningar — Provtagning, filtrering och
konservering av akvatisk miljg-DNA (eDNA)

thCD N"\q U ath: Water quality - Sampling, capture and preservation of

environmental DNA from water

@

n
. - Svenska _
I Institutet fér
Standarder

Sprak: engelska/English
Lg&wva: 1

This fiew is downloaded from www.sis.sa. the entire
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Riktlinjer for optimal hantering
och analys av akvatiskt cDNA
som verktyg inom svensk
miljoovervakning

Micaela Hellstrom, Martin Andersson-Li,
Viktor Birgersson, Rein Brys,

David Halfmarten, Patrick Hernvall,
Bernd Hénfling, Johan Néslund,
Jessica Sjostedt, Johan Spens,

Cuong Tang, Marie Tjarnstrom,

Marcus C Ohman, Kat Bruce

A practical guide to
DNA-based methods
for biodiversity
assessment

RAPPORT 7106 | MARS 2023




Exempepaprojekt




eDNA fomijoovervakning

Tillstandsprovningar
Vikt att veta arters forekomst
Komplett storskaligt data sparar ekonomiska och tidsresurser
Mindre risk for dverraskningar efter paborjat arbete med infrastruktur
Atgéarder
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